INFORMATIKA DOKTORI ISKOLA
KOMPLEX VIZSGA TANTARGYI TEMATIKA

Bioinformatika

Génszekvenalasi technikdk. Metagenomikai bevezetés. Mikrobidlis diverzitas. Assembly
technikak és szintek. Re-szekvenalas és de novo szekvenalds. Hashing. A Burrows-Wheeler
transzformécio. Gréfelméleti modszerek: Hamilton, Euler és De Bruijn grafok.

Sorozatok tavolsaga: Hamming és Levenshtein tavolsdg. Dinamikus programozas.
Részsorozat keresés: Knuth-Morris-Pratt és Boyer-Moore algoritmus. Suffix fak.

Szekvencia illesztés: Needleman—Wunsch és a Smith—Waterman algoritmusok. A BLAST ¢és
valtozatai.

Génektol a fehérjékig: gén-annotacié. Rejtett Markov modellek. Bevezetés a
makromolekuaris strukturdkba. Fehérje-kismolekula dokkolas: a probléma jelentOsége, egy
energia alapii megoldasi lehetdség: lokalis és globalis optimalizaléds. Fehérje-fehérje dokkolas.
Fehérje interakcios halozatok és elemzésiik fontos fehérjecélpontok keresésére. Az emberi
agy felépitése, vizsgalatdnak modszerei, az agyi kapcsolatok halozata.

A felkésziiléshez ajanljuk a INFPHD412-K-6 Bioinformatika c. targyat.




